Дополнительное задание

Задание 1. Сравнение двух белков

	Первый код доступа
	AC
	P68187
	P18813

	Идентификатор записи в БД
	ID
	MALK_ECOLI
	MALK_ENTAE

	Название (краткое описание) белка
	DE
	Maltose/maltodextrin import ATP-binding protein malK (EC 3.6.3.19)
	Maltose/maltodextrin import ATP-binding protein malK (EC 3.6.3.19)

	Дата создания документа
	DT
	21-JUL-1986
	01-NOV-1990

	Дата последнего исправления аннотации
	DT
	23-JAN-2007
	23-JAN-2007

	Название организма
	OS
	Escherichia coli
	Enterobacter aerogenes (Aerobacter aerogenes)

	Классификация организма (список таксонов)
	OX
	NCBI_TaxID=562
	

	Длина последовательности
	ID/

SQ
	371 AA
	294 AA

	Молекулярная масса белка
	SQ
	40990 MW
	32247 MW

	Число публикаций, исп. При созд. документа
	RN
	18
	1

	Журнал и год самой поздней публикации
	RL
	Mol. Cell 12:651-661(2003)
	Mol. Gen. Genet. 218:199-207(1989)

	Описание вторичной структуры
	FT
	Описано, какими аминокислотными остатками представлены элементы вторичной структуры
	___

	Ключевые слова
	KW
	3D-structure; ATP-binding; Complete proteome; Hydrolase;Inner membrane; Membrane; Nucleotide-binding; Sugar  transport; Transport
	ATP-binding; Hydrolase; Inner membrane; Membrane;  Nucleotide-binding; Sugar transport; Transport

	Темы, освещённые в комментариях
	CC
	Поле комментариев содержит информацию о функциях белка, каталитической активности, количестве субъединиц, положении в клетке,  таксономии и ост.("MISCELLANEOUS", содержащееся в комментариях, переводится как "всякая всячина")
	Поле комментариев содержит информацию о функциях белка, каталитической активности, количестве субъединиц, положении в клетке, таксономии

	Особенности последовательности
	FT
	Указано о большом количестве мутаций; каталитической активности, количестве субъединиц, есть информация о конфликте (CONFLICT:102-102 L -> P (in Ref. 1)); количество цепей и количество аминокислотных остатков в них, количество доменов, связи
	кол-во цепей и кол-во аминокислотных остатков в них, кол-во доменов, связи

	Идентификаторы записей PDB
	DR
	1Q1B, 1Q1E, 1Q1E, 2AWN, 2AWO
	___


Задание 2

Попробуйте понять, есть ли что-нибудь общее в последовательностях двух этих белков? Если есть, то что? Опишите в отчёте свои впечатления

На первый взгляд оба белка, которые я сравнивала, кажутся одинаковыми. Это были белки с идентификаторами MALK_ECOLI и MALK_ENTAE соответственно. Но, как оказалось, они совсем не одинаковые. Информация о моем белке поступила раньше (в июле 1986 г., информация о втором белке – в 1990 г). Мой белок гораздо больше изучали – при создании документа в UniProt о MALK_ECOLI было использовано 18 публикаций, а при создании MALK_ENTAE – всего 1. Кстати, интересно, что дата последнего исправления аннотации совпадает для обоих белков – 23 января 2007 г.

Также важным отличием является то, что у моего белка есть третичная PDB-структура, а MALK_ENTAE ее нет. Кстати, интересно, что у моего белка не один, а несколько идентефикаторов записей PDB – 1Q1B, 1Q1E, 1Q1E, 2AWN и 2AWO.


В БЖ у MALK_ECOLI можно найти гораздо больше особенностей последовательности и информации о темах, освещенных в комментариях. Второй белок не намного младше MALK_ECOLI, всего на 4 года. Немотря на это статей о нём намного меньше (в 18 раз). 

При поиске изоражения белков в PubMed’е система выдает один и тот примерно же набор ссылок: 2AWO,  2AWN, 1Q1E, 1Q1B, 1Q12 при поиске “malk e coli” и плюс ещё одна ссылка к вышеперечисленным при запросе “malk entae” – 1G29. Ниже приведено изображение структуры с идентефикатором 1Q12 (потому что её я до этого полгода изучала):
[image: image1.png]




В принципе, можно сказать, что вся информация, имеющаяся в БД о MALK_ENTAE,  очень схожа с информацией о MALK_ECOLI, просто её намного меньше. Можно сделать скромный вывод, что мой белок интереснее для человечества, раз его изучали в 18 раз больше, чем MALK_ENTAE =)

Задание 3

Пользуясь PubMed, сохраните в виде текстового файла аннотацию ("Abstract") одной из статей, на которую ссылается запись SwissProt, описывающая ваш белок. Прочитайте эту аннотацию. В отчёте перескажите своими словами, что Вы поняли из этой аннотации; если Вы поняли не всё (или не поняли ничего), напишите, какие именно слова и выражения Вам оказались непонятны.
Я взяла первую статью в описании MALK_ECOLI, на которую ссылается SwissProt. Вот она:

1: Nucleic Acids Res. 1982 Nov 25;10(22):7449-58. 

Sequence of the malK gene in E.coli K12.

Gilson E, Nikaido H, Hofnung M.

We present the sequence of gene malK which encodes a component of the system for

maltose transport in E.coli K12. We also determined the position of deletion

(S50) which fuses malK to the following gene lamB; the malK-lamB protein hybrid

contains all of the malK protein. The mRNA corresponding to the last two thirds

of gene malK could form stable stem and loop structures. The malK protein, as

deduced from the gene sequence, would include 370 residues and correspond to a

molecular weight of 40700. The sequence as well as sequence comparisons with the

ndh protein of E.coli are discussed in terms of the location and function of the

malK protein.
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