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CDS-The portion of a genomic sequence bounded by start and stop codons that identifies the sequence of the protein being coded for by a particular gene.
(Open Reading Frame) – открытая рамка считывания, выявляется при анализе секвенированых фрагментов. Более или менее протяженный участок нуклеотидной последовательности, не содержащий стоп-кодонов в данной рамке считывания.
Gene-The fundamental physical and functional unit of heredity. A gene is an ordered sequence of nucleotides located in a particular position on a particular chromosome that encodes a specific functional product (ie, a protein or RNA molecule).
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Salmonella enterica serovar typhi causes typhoid fever
Salmonellae are members of the family Enterobacteriaceae, including Escherichia species and the closely related species Shigella. Salmonella enterica serovar Typhi (S. typhi) has, as opposed to other species of the genus, no animal reservoir. It is strictly a human pathogen and is spread by the fecal-oral route by asymptomatic carriers. Salmonella typhi is a flagellated, Gram-negative bacillus.

Salmonella enterica serovar typhi is the aetiological agent of typhoid fever, a serious invasive bacterial disease of humans with an annual global burden of approximately 16 million cases, leading to 600,000 fatalities.Many S. enterica serovars actively invade the mucosal surface of the intestine but are normally contained in healthy individuals by the local immune defence mechanisms. However, S.enterica typhi has evolved the ability to spread to the deeper tissues of humans, including liver, spleen and bone marrow. After ingestion, the organisms multiply in the small intestine, then invade through the intestinal wall and are carried to the regional lymph nodes. From there they are spread to other organs.

(взято с сайта http://www.ebi.ac.uk/2can/genomes/genomes.html?http://www.ebi.ac.uk/2can/genomes/bacteria/Salmonella_enterica.html)
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Презентация по регуляции бактерии Salmonella enterica находится по адресу: 
http://snhs-plin.barry.edu/seminar/Seminar%202002/Seminar%202002%20Presen%201/Laurel%20Kovach%20Presen%2013.ppt
Также эту презентацию можно найти по ссылке:

здесь
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(взято с сайта)
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(S*enterica[title] or Salmonella enterica[title]) AND "complete genome" –запрос о полном геноме моей бактерии.Всего 3 статьи.
Наиболее подходящая- здесь.
(S*enterica[title] or Salmonella enterica[title]) AND habitat –запрос о среде обитания моей бактерии.Всего 6 статей.
Наиболее подходящая- здесь.
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Информация о геноме моей бактерии:
	Component name 
	Protein count 
	        Type 
	    Length (bp) 
	Av. CDS Length 
	GC content
	CDS coverage
	Gene count

	Chromosome 
	        4328 
	          [image: image2.png]



	     4791961 
	      913.817 
	52.1%
	82%
	4328


Частота встречаемости аминокислот:
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	Amino acid
	Total content
	Frequency

[%]

	A

	127403
	9.75

	C
	15125
	1.16

	D
	68138
	5.21

	E
	73269
	5.61

	F
	50427
	3.86

	G
	96105
	7.36

	H
	30051
	2.30

	I
	77287
	5.92

	K
	56197
	4.30

	L
	140287
	10.74

	M
	36334
	2.78

	N
	49329
	3.78

	P
	58498
	4.48

	Q
	57180
	4.38

	R
	74518
	5.70

	S
	75602
	5.79

	T
	71426
	5.47

	V
	92089
	7.05

	W
	19983
	1.53

	X
	2
	0.00

	Y
	37345
	2.86
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Анализ протеома бактерии Salmonella enterica Typhi Ty2
Довгань Кирилл,студент 1 курса

Русское название бактерии Salmonella enterica Typhi Ty2 -палочка брюшного тифа
Таксономия

Вид Salmonella enterica Typhi Ty2 относят к роду Salmonella, семейству Enterobacteriaceae, порядку Enterobacteriales,классу Gammaproteobacteria,типу Proteobacteria,царству Bacteria
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(взято с сайта)
Среда обитания
 Бактерия была обнаружена у сумчатых крыс в полугородской местности штата Юкатан в Мексике. В основном является возбудителем брюшного тифа у людей.
Чем интересна?
Данная бактерия является возбудителем очень опасной болезни- брюшного тифа.

Ее геном был секвенирован, чтобы помочь изобрести лекарство от брюшного тифа.

Для отбора статей по среде обитания был создан запрос в PubMed (S*enterica[title] or Salmonella enterica[title]) AND habitat.Запрос № 5.

Геном и Протеом Salmonella enterica Typhi Ty2
Информация о геноме моей бактерии:(Взято с сайта http://www.ebi.ac.uk/genomes/bacteria.html)

	Component name 
	Protein count 
	        Type 
	    Length (bp) 
	Av. CDS Length 
	GC content
	CDS coverage
	Gene count

	Chromosome 
	        4328 
	          [image: image5.png]



	     4791961 
	      913.817 
	52.1%
	82%
	4328


Частота встречаемости аминокислот:
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Длины Белков
По данным с сайта http://www.ebi.ac.uk/genomes/bacteria.html число белков протеома в моей бактерии равно числу генов. Так как один ген кодирует один белок.
Самый длинный белок состоит из 1500 аминокислотных остатков.

А самый маленький из 10.

В основном белки состоят из 250-275 аминокислотных остатков.

