Определение эволюционного расстояния между нуклеотидными    последовательностями
Матрица реальных попарных расстояний (число мутаций на 100 нуклеотидов)
	
	p04790
	mb1 
	md1 
	mc 
	md 
	me1 
	me 
	mf1
	mf 
	mb 
	A 

	p04790
	0
	20
	100
	120
	120
	90
	120
	60
	100
	100
	100

	mb1 
	
	0
	80
	100
	100
	70
	100
	40
	80
	80
	120

	md1 
	
	
	0
	20
	20
	10
	30
	40
	80
	130
	200

	mc 
	
	
	
	0
	40
	30
	60
	60
	90
	180
	220

	md 
	
	
	
	
	0
	30
	60
	60
	90
	180
	220

	me1 
	
	
	
	
	
	0
	30
	30
	70
	150
	190

	me 
	
	
	
	
	
	
	0
	60
	100
	180
	220

	mf1
	
	
	
	
	
	
	
	0
	40
	120
	160

	mf 
	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	160
	200

	mb 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	200

	A 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0


Матрица попарных совпадений 
	
	p04790
	mb1 
	md1 
	mc 
	md 
	me1 
	me 
	mf1
	mf 
	mb 
	A 

	p04790
	  0.00
	 14.45
	 46.09
	 51.30
	 52.47
	 42.97
	 50.91
	 33.98
	 48.31
	 46.61
	 46.48

	mb1 
	
	  0.00
	 39.06
	 45.31
	 46.22
	 34.90
	 44.53
	 24.22
	 41.41
	 41.54
	 51.17

	md1 
	
	
	  0.00
	 13.41
	 13.80
	  7.68
	 25.13
	 23.96
	 39.84
	 58.85
	 62.89

	mc 
	
	
	
	  0.00
	 23.96
	 19.92
	 34.24
	 33.46
	 45.70
	 61.98
	 64.97

	md 
	
	
	
	
	  0.00
	 19.66
	 33.33
	 33.59
	 46.35
	 62.11
	 66.02

	me1 
	
	
	
	
	
	  0.00
	 18.88
	 19.01
	 36.07
	 56.64
	 62.89

	me 
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	 32.29
	 46.35
	 63.02
	 64.32

	mf1
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	 24.74
	 50.52
	 59.38

	mf 
	
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	 58.59
	 64.45

	mb 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	 64.58

	A 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00


Матрица попарных расстояний, вычисленных по формуле Джукса-Кантора
	
	p04790 
	mb1 
	md1 
	mc 
	md 
	me1 
	me 
	mf1
	mf 
	mb 
	A 

	p04790
	  0.00
	 16.06
	 71.51
	 86.41
	 90.21
	 63.81
	 85.18
	 45.27
	 77.48
	 72.87
	 72.53

	mb1 
	
	  0.00
	 55.18
	 69.51
	 71.85
	 46.95
	 67.56
	 29.25
	 60.24
	 60.53
	 86.00

	md1 
	
	
	  0.00
	 14.78
	 15.25
	  8.10
	 30.61
	 28.86
	 56.83
	115.19
	136.76

	mc 
	
	
	
	  0.00
	 28.86
	 23.16
	 45.74
	 44.32
	 70.50
	131.32
	150.92

	md 
	
	
	
	
	  0.00
	 22.80
	 44.08
	 44.55
	 72.19
	132.07
	159.15

	me1 
	
	
	
	
	
	  0.00
	 21.75
	 21.92
	 49.17
	105.55
	136.76

	me 
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	 42.23
	 72.19
	137.57
	146.20

	mf1
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	 30.02
	 83.97
	117.65

	mf 
	
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	113.99
	147.12

	mb 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00
	148.06

	A 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	  0.00


Приведенный ниже график зависимости эволюционных расстояний от выбора метода вычисления показывает, что при вычислении расстояний прои данных условиях выгоднее использовать формулу Джукса-Кантора  так как значения посчитанный по этой формуле ближе к реальным значениям.

Нужно также отметить большую разницу между значениями обоих методов и реальными значениями. Можно сделать вывод о малой возможности использования этих двух формул на данных эволюционных расстояниях.
[image: image1.emf]0

50

100

150

200

250

mc /A  md1 /A  me1 /A  me /mb  me1 /mb  p04790 /md  mf1/mb  p04790 /mb  mb1/md  p04790 /me1  mb1/md1  md1 /mf 

p04790 /mf1

md /me 

mb1/mf1

mf1/mf  md /me1  p04790 /mb1  md1 /me1  md1 /md1  me1 /me1  mf /mf 

истинные знач

%id

jc


Следуюший график завмисимости двух предсказанных эволюционных расстояний от реального эволюционного расстояния указывает на большую точность значений, полученных по формуле Джукса-Кантора. Соответствующая кривая проходит ближе к биссектрисе, проведенной из начала координат.
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