                            Зачетное задание по 1 блоку 2 семестра.
Вся информация о моем белке была взята из:

http://www.uniprot.org/uniprot
   Мой белок “PYRC_ECOLI” имеет название Dihydroorotase, вырабатываетя  бактерией Escherichia coli (strain K12) (Кишечная палочка, штам K12) его длина 348 Ангстрем, а масса 38827 Дальтон. Белок является ферментом и, согласно международной классификации, имеет синоним - EC=3.5.2.3 . Принадлежит к семейству гидрооротаз  (DHOase), подсемейству 1. Его функия – участие в биосинтезе пиримидина. Он катализирует реакцию образования  N-карбомил-L-аспартата ( (S) –дигидрооротат + H2O = N-карбомил-L-аспаратат).Белок содержит домен Amidohydro_1 (идентификатор записи в БД Pfam PF01979), он начинается с 1 а.о и заканчивается на 345 а.о.). 
Аминокислотная последовательность белка в fasta формате:

SEQUENCE   348 AA;  38827 MW;  179B35324204A111 CRC64;

     MTAPSQVLKI RRPDDWHLHL RDGDMLKTVV PYTSEIYGRA IVMPNLAPPV TTVEAAVAYR

     QRILDAVPAG HDFTPLMTCY LTDSLDPNEL ERGFNEGVFT AAKLYPANAT TNSSHGVTSI

     DAIMPVLERM EKIGMPLLVH GEVTHADIDI FDREARFIES VMEPLRQRLT ALKVVFEHIT

     TKDAADYVRD GNERLAATIT PQHLMFNRNH MLVGGVRPHL YCLPILKRNI HQQALRELVA

     SGFNRVFLGT DSAPHARHRK ESSCGCAGCF NAPTALGSYA TVFEEMNALQ HFEAFCSVNG

     PQFYGLPVND TFIELVREEQ QVAESIALTD DTLVPFLAGE TVRWSVKQ
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 О структуре белка:
      Белок состоит из двух цепей A и B.

      Структура состоит из 18 альфа-спиралей, 13 бэта-тяжей, 3 бэта-поворота и 4 атома цинка. 
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На рисунке обозначены альфа-спирали, где красным цветом обозначена цепь А, синим – цепь В.
      Ссылки на записи о моем белке в различных БД:
                       UniProt: p05020
                       PDB: 1J79; 1XGE; 2E25; 2EG6; 2EG7; 2EG8; 2Z24; 2Z25; 2Z26; 2Z27; 2Z28; 2Z29; 2Z2A; 
                                  2Z2B.
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