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Распространение новых опасных разновидностей вируса гриппа – птичьего, свиного и др. требует пристального внимания к изучению структурных аспектов  этих вирусов. Это позволит понять причины возникновения и широкого распространения этих заболеваний, а также позволит создать новые противогриппозные вакцины. 

В нашей лаборатории проводятся фундаментальные исследования в области структурной биологии вируса гриппа. В основе методологии, используемой в лаборатории, лежат современные представления о необычной рафтовой природе бислойной вирусной мембраны и особенностях взаимодействия мембранных белков со специфическими компонентами липидной мембраны. Оригинальной находкой лаборатории является разработка метода получения рафтового липид-белкового комплекса, который определяет базовую инфекционность вируса гриппа. Изучение структурной организации липид-белковых и белок-белковых взаимодействий в этом рафтовом комплексе имеет принципиальное значение для понимания процесса молекулярных перестроек в вирионе, приводящих к инфицированию клетки. Для решения этих проблем в лаборатории используются методы электорфореза, ультрацентифугирования, ВЭЖХ, аминокислотный анализ, масс-спектрометрия и др. Студент факультета, работая в нашей лаборатории, сможет освоить не только современные экспериментальные методы, но и применить свои знания в биоинформатике для компьютерных расчетов вторичной и третичной структур вирусных белков. Сочетание новейших представлений структурной химии и соответствующих алгоритмов, вместе с экспериментальными данными, позволит получить новые сведения о вкладе электростатических и гидрофобных взаимодействий белка оболочки М1 с липидным бислоем и с трансмембранными фрагментами поверхностных гликопротеидов гемагглютинином и нейраминидазой.
